
透過COMET™的多體學應用方案，您可以使用RNAscope™ 
HiPlex Pro 技術以及現成、非共軛結合（未標定）的一級抗體，
在同一張組織切片上同時偵測 RNA 與蛋白質。

藉由COMET ™空間多體學技術所實現的高特異性與高靈敏
度 RNA/蛋白質雙重靶點偵測，能以單細胞層級的空間解析
度定位生物標誌物，進而提供極具價値的結果。

精簡的自動化工作流程可確保實驗的再現性，並大幅節省技術
開發與執行的時間。

COMET ™多體學技術支援在單次運行中，對多達 
4 張蓋玻片/載玻片進行同位切片的空間 RNA 與蛋
白質分析。

從目標探針雜交（Hybridization）到顯微成像的全自動
化流程，全程無需人工介入，助您更深入地理解細胞
運作與疾病機轉。

此流程包含優化的抗原修復（Target retrieval）步驟與
無蛋白酶前處理，在完整保留組織型態（Morphology）
的同時，極大化 RNA 與目標蛋白質的偵測效率。



COMET ™為所有研究階段提供理想的多體學擴充性。
您可完美承接 RNA 定序（RNA-seq）、轉錄組學或蛋白
質組學篩選工具的下游研究：

RNAscope™是空間基因組學領域的先驅技術。其龐大
且被廣泛採用的探針庫，已在多個研究領域中獲得超過  
9,000 篇科學文獻的引用與驗證。

COMET ™平台能全自動循環執行RNA scope™的RNA 
偵測，以及基於序列免疫螢光技術（seqIF™）的蛋白質
偵測，進而允許研究人員直接使用經驗證的 IHC（免疫
組織化學染色）抗體。

當抗體缺乏特異性或無法取得時，可改以RNA替代偵測。
廣泛應用於以下研究：

分泌型因子（例如：細胞因子與趨化因子）
交叉驗證與共同表現（Co-expression）分析
腫瘤微環境（TME）、基因治療與傳染病研究

提供兩種套組規格: 12-plex 和 4-plex RNA targets
包含所有專為 COMET™ 優化設計的專用試劑（不含探針）
採用無蛋白酶（Protease-free）的操作流程

預測性生物標誌物與特徵標誌（Signature）的驗證
任何動物組織切片

儀器與控制軟體內建空間多體學實驗設定（Protocol）範本
內建蛋白質 Panel 設計工具，包含 70 種以上標誌物
與 300 條以上的實驗設定推薦

RNA detection :針 對 幾 乎 任 何 感 興 趣 的
目 標 基 因 ， 皆 可 選 擇 既 有 探 針 或 客 製 化 訂
製探針（RNA scope ISH Probe）。

Proteinﾠdetection:蛋白質偵測：基於seqIF™技
術，可直接使用標準、非共軛結合的一級抗體，賦予
使用者完全自由的抗體選擇彈性。

每週可驗證多達 10 種新抗體，
並將其快速擴充至您的標誌物庫（Marker library）中。


